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1. Ф.И.О.: Карягина-Жулина Анна Станиславовна 

Ученая степень: доктор биологических наук 

Ученое звание: профессор 

Научная специальность: 03.00.03 Молекулярная биология 

Должность: главный научный сотрудник, лаборатория биологически активных 

наноструктур  

Место работы: ФГБУ «Национальный исследовательский центр эпидемиологии и 

микробиологии имени почетного академика Н.Ф. Гамалеи» Минестерства 

здравоохранения Российской Федерации, лаборатория биологически активных 

наноструктур 

Адрес места работы: 123098, Москва, ул. Гамалеи, д. 18 

Тел.: +7(926)495-51-32 

E-mail: akaryagina@gmail.com 

Второе место работы: Федеральное государственное бюджетное образовательное 

учреждение высшего образования Московский государственный университет 

имени М.В. Ломоносова, Научно-исследовательский институт физико-химической 

биологии имени А.Н.Белозерского, отдел математических методов в биологии 

Должность: ведущий научный сотрудник, отдел математических методов в 

биологии 

Адрес места работы: 119992, Москва, Ленинские горы, дом 1, стр. 40 

Тел.: +7(926)495-51-32 

E-mail: akaryagina@gmail.com 

 
 

Список основных научных публикаций по специальности и/или проблематике 
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2. Ф.И.О.: Колпаков Федор Анатольевич 

Ученая степень: доктор биологических наук 

Ученое звание: без ученого звания  

Научная специальность: 1.5.8. Математическая биология, биоинформатика 

Должность: научный руководитель направления «Вычислительная биология», 

Научный центр генетики и наук о жизни 

Место работы: Автономная некоммерческая образовательная организация 

высшего образования «Научно-технологический   университет «Сириус», Научный 

центр генетики и наук о жизни 

Адрес места работы: 354340, Российская Федерация, Краснодарский край, 

федеральная территория «Сириус», Олимпийский пр., д.1 

Тел.: +7 913 943 16 94 

E-mail: kolpakov.fa@talantiuspeh.ru 

Второе место работы: Федеральное государственное бюджетное научное 

учреждение «Федеральный исследовательский центр информационных и 

вычислительных технологий», отдел информационных технологий в медицине и 

биологии, лаборатория биоинформатики 

Должность: заведующий лабораторией, лаборатория биоинформатики 

Адрес места работы: 630090, г. Новосибирск, проспект Академика Лаврентьева, д. 

6 

Тел.: +7 913 943 16 94 

E-mail: kolpakov.fa@talantiuspeh.ru 

 

Список основных научных публикаций по специальности и/или проблематике 
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3. Ф.И.О.: Шайтан Алексей Константинович 

Ученая степень: доктор физико-математических наук 

Ученое звание: член-корреспондент РАН 

Научная специальность: 03.01.09 Математическая биология, биоинформатика 
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Должность: профессор, кафедра биоинженерии 

Место работы: Федеральное государственное бюджетное образовательное 

учреждение высшего образования «Московский государственный университет 

имени М.В. Ломоносова», биологический факультет, кафедра биоинженерии 

Адрес места работы: 119234, Москва г, Ленинские Горы ул, 1, стр.12.  

Тел.: +7(962) 992 5984  

E-mail: shaytanak@my.msu.ru 

Второе место работы: Федеральное государственное автономное образовательное 

учреждение высшего образования «Национальный исследовательский университет 

«Высшая школа экономики», факультет компьютерных наук 

Должность: ведущий научный сотрудник, факультет компьютерных наук 

Адрес места работы: АУК "Покровский бульвар", Покровский б-р, д. 11 

Тел.: +7(962) 992 5984  

E-mail: shaytanak@my.msu.ru 
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